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25146659.w  MSPRPEDDDLVIEPADDEGLHYGNASMEGTSTGQRPYIRLTSQLRNATKSSGDEVRFKCEALGTPPLKFIWLKNNGPVEKTKRVKIRDKENSSRLVITQLDVLDSGYYQCIVSNPAASVNTTSVLRVNNVPDAVKLSQKKGSHHSTKHIAFDEYEDYEMMDRGRLPDEEDADLYRVPDSAAGSNYAPVAVSERWLDGIKY 
17532597.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEGTSTGQRPYIRLTSQLRNATKSSGDEVRFKCEALGTPPLKFIWLKNNGPVEKTKRVKIRDKENSSRLVITQLDVLDSGYYQCIVSNPAASVNTTSVLRVNNVPDAVKLSQKKGSHHSTKHIAFDEYEDYEMMDRGRLPDEEDADLYRVPDSAAGSNYAPVAVSERWLDGIKY 
31216714.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTFTPSGTAGYARTASAGNGSSSNSYSPNGKFKRRKKTEKLHQQQQQDALEEDTIEPGVCQVYTGTTCEQYLRNQTVFVTPDITMEILEERLKSAYGVIRESKDMNANCRVYALPSLCYSILPVCRTPELTNHQYFANRAAAEAAQRAATIGRGKMRAHEKKNNRKQLLVKAALSTVTTPY 
17136878.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNKYSAFIVCISLVLLFTKKDVGSHNVDSRIYGFQQS~~~~~~~~~SGICHIYNGTICRDVLSNAHVFVSPNLTMNDLEERLKAAYGVIKESKDMNANCRMYALPSLCFSSMPICRTPERTNLLYFANVATNAKQLKNVSIRRKRTKSKDIKN~~~~~~~ISIFKKKSTIY 
31543600.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MARGWVRPSRVPLCARAVWTAAALLLWTPWTAGEVEDSEAIDTLGQPDGPDSPLPTLKGYFLNFLEPVNNITIVQGQTAILHCKVAGNPPPNVRWLKNDAPVVQEPRRVIIRKTEYGSRLRIQDLDTTDTGYYQCVATNGLKTITATG~VLYVRLGPTHSPNHNFQDDDQEDGFCQPY 
34873879.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGTGEVEDSEAIDTLGQLDGPDSPLPTLKGYFLNFLEPVNNITIVQGQTAILHCKVAGNPPPNVRWLKNDAPVVQEPRRVIIRKTEYGSRLRIQDLDTTDTGYYQCVATNGLKTITATG~VLYVRLGPTHSPNHNFQDDDQEDGFCQPY 
ROR2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MARGSALPRRPLLCIPAVWAAAALLLSVSRTSGEVEVLDPNDPLGPLDGQDGPIPTLKGYFLNFLEPVNNITIVQGQTAILHCKVAGNPPPNVRWLKNDAPVVQEPRRIIIRKTEYGSRLRIQDLDTTDTGYYQCVATNGMKTITATG~VLFVRLGPTHSPNHNFQDDYHEDGFCQPY 
31560493.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHR~~~~PRRRGTRPPPLALLAALLLAARGADAQETELSVSAELVPTSSWNTSSEIDKGSYLTLDEPMNNITTSLGQTAELHCKVSGNPPPSIRWFKNDAPVVQEPRRISFRATNYGSRLRIRNLDTTDTGYFQCVATNGKKVVSTTG~VLFVKFGPPPTASPGSSDEYEEDGFCQPY 
ROR1.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHR~~~~PRRRGTRPPLLALLAALLLAARGAAAQETELSVSAELVPTSSWNISSELNKDSYLTLDEPMNNITTSLGQTAELHCKVSGNPPPTIRWFKNDAPVVQEPRRLSFRSTIYGSRLRIRNLDTTDTGYFQCVATNGKEVVSSTG~VLFVKFGPPPTASPGYSDEYEEDGFCQPY 
13592003.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRELVNIPLLQMLTLVAFSGTEKLPKAPVITTPLETVDALVEEVATFMCAVESYPQPEISWTRNKILIKLFDTRYSIRENGQLLTILSVEDSDDGIYCCTANNGVGGAVESCGALQVKMKPKITRPPINVKIIEGLKAVLPCTTMGNPKPSVSWIKGDSALRENSRIAVLESGSLRIHNVQK 
6754896.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRELVNIPLLQMLTLVAFSGTEKLPKPPVIATPLETVDALVEEVATFMCAVESYPQPEISWTRNKILIKLFDTRYSIRENGQLLTILSVEDSDDGIYCCIANNGVGGAVESCGALQVKMKPKITRPPINVKIIEGLKAVLPCTTMGNPKPSVSWIKGDNALRENSRIAALESGSLRIHNVQK 
MUSK.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRELVNIPLVHILTLVAFSGTEKLPKAPVITTPLETVDALVEEVATFMCAVESYPQPEISWTRNKILIKLFDTRYSIRENGQLLTILSVEDSDDGIYCCTANNGVGGAVESCGALQVKMKPKITRPPINVKIIEGLKAVLPCTTMGNPKPSVSWIKGDSPLRENSRIAVLESGSLRIHNVQK 
1luf_MuSK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31199671.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEEG~~~~~~~~~~~~~~~YCAPYNGKVCKRFINSRQVWYSRE~DGTGGWENEKITTALFEDLINDLPPSCRPAAEKLLCAYAFPQ~~~~CVIKDGATIRLPLCY 
17137372.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAGQWVGVVERVLRGMVLKWGANLAVLGLCVFLFASATHANSLNAIEEPVTRRHHQRHHERE~REENG~~~~~~~~~~~~~~~YCAPYSGKVCKEYLTG~QVWYSLE~DPTGGWKNEQVTTALWDELISDLTGLCREAAEKMLCAYAFPN~~~~CHMEGGRAVKAPLCF 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28893571.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MESSRSLLGCLASATAAPPGDDATGAGAEEEEDEEEAAAELGSHAALPYWTAVFEYEAAGEDELTLRLGDVVEVLSKDSQVSGDEGWWTGQLNQRVGIFPSNYVTPRSAFSSRCQPGAEDPSCYPPIQLLEIDFAELTLEEIIGIGGFGKVYRAFWAGDEVAVKAARHD 
25146927.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MANVRESQCAHCAGQCVNIASPYFDWAFSKHPHKHEEIIAEKGADLMITNLKREDMGVIGVKCWHCLDFLVGKIELRANYPVKVAFVDKTRLDTDFLVVTGYPIDNISMAITKMQSNYSETNFVGREKDAIFFSSLVVRMEK~~ 
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25146659.w  RVGDCVQYRGEACR~~~~~~~~~~~QYLSNKFVMMTNESREEMYDIDRNLRAAMLFINGAPTISQKCRQLSQAVACHHMYKVCESDSNNQIVS~ICKHDCDVIQNDECPSELALAAQHELVGDTPKALFPLCSRLSSTSN~~~~~~~~~~~~~~CIPVMSTALQS~~~~~~~~~~~~~~~SPVAEVNRGHLTHWCYVNSG 
17532597.w  RVGDCVQYRGEACR~~~~~~~~~~~QYLSNKFVMMTNESREEMYDIDRNLRAAMLFINGAPTISQKCRQLSQAVACHHMYKVCESDSNNQIVS~ICKHDCDVIQNDECPSELALAAQHELVGDTPKALFPLCSRLSSTSN~~~~~~~~~~~~~~CIPVMSTALQS~~~~~~~~~~~~~~~SPVAEVNRGHLTHWCYVNSG 
31216714.i  EERGNGTLTTTERLRVYFSGGVTPDLGGRFFDGEIVTENSLPPRYDNARRGRRAAGHQQYVQPGEEITVLSYTSSSSGPKKSYPPTRNTENLRRICRNDCELLENELCQKEYAIAKRHPTIGQKLPLEECDDLPLQKSVDGTILNGIGGLGSSGDMECMRLGID~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDIKPNDDCYWENG 
17136878.f  ED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFSTDISS~~~~~KYPPTRESENLKRICREECELLENELCQKEYAIAKRHPVIG~MVGVEDCQKLPQHK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCLSLGIT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IEVDKTENCYWEDG 
31543600.m  RGIACARFIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRTIYVDSLQMQGEIENRITAAFTMIGTSTQLSDQCSQFAIPSFCHFVFPLCDARSRAPKPRELCRDECEVLENDLCRQEYTIARSNPLILMRLQLPKCEALPMPESPD~~~~~~~~~~~~~~AANCMRIGIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AERLGRYHQCYNGSG 
34873879.m  RGIACARFIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRTIYVDSLQMQGEIENRITAAFTMIGTSTHLSDQCSQFAIPSFCHFVFPLCDARSRAPKPRELCRDECEVLENDLCRQEYTIARSNPLILMRLQLPKCEALPMPESPD~~~~~~~~~~~~~~AANCMRIGIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AERLGRYHQCYNGSG 
ROR2.h      RGIACARFIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRTIYVDSLQMQGEIENRITAAFTMIGTSTHLSDQCSQFAIPSFCHFVFPLCDARSRAPKPRELCRDECEVLESDLCRQEYTIARSNPLILMRLQLPKCEALPMPESPD~~~~~~~~~~~~~~AANCMRIGIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AERLGRYHQCYNGSG 
31560493.m  RGIACARFIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRTVYMESLHMQGEIENQITAAFTMIGTSSHLSDKCSQFAIPSLCHYAFPYCDETSSVPKPRDLCRDECEVLENVLCQTEYIFARSNPMILMRLKLPNCEDLPQPESPE~~~~~~~~~~~~~~AANCIRIGIPM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADPINKNHKCYNSTG 
ROR1.h      RGIACARFIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NRTVYMESLHMQGEIENQITAAFTMIGTSSHLSDKCSQFAIPSLCHYAFPYCDETSSVPKPRDLCRDECEILENVLCQTEYIFARSNPMILMRLKLPNCEDLPQPESPE~~~~~~~~~~~~~~AANCIRIGIPM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADPINKNHKCYNSTG 
13592003.m  EDAGQYRCVAKN~~~~~~~~~~~~~~SLGTAYSKLVKLEVEVFARILRAPESHNVTFGSFVTLRCTAIGMPVPTISWIENGNAVSSGSIQENVKDRVIDSRLQLFITKPGLYTCIATNKHGEKFSTAKAAATVSIAEWSK~~~~~~~~~SQKESKGYCAQYRGE~~VCDAVLVKDSLVFFN~TSYPDPEEAQELLIHTAW 
6754896.m   EDAGQYRCVAKN~~~~~~~~~~~~~~SLGTAYSKLVKLEVEVLGRILRAPESHNVTFGSFVTLRCTEIGIPVPTISWIENGNAVSSGSIQESVKDRVIDSRLQLFITKPGLYTCIATNKHGEKFSTAKAAATVSIAEWSK~~~~~~~~~SQKDSQGYCAQYRGEGVLMQGPGEKMLLVFLPTTSHRDPEDAQELLIHTAW 
MUSK.h      EDAGQYRCVAKN~~~~~~~~~~~~~~SLGTAYSKVVKLEVEVFARILRAPESHNVTFGSFVTLHCTATGIPVPTITWIENGNAVSSGSIQESVKDRVIDSRLQLFITKPGLYTCIATNKHGEKFSTAKAAATISIAEWSK~~~~~~~~~PQKDNKGYCAQYRGE~~VCNAVLAKDALVFLN~TSYADPEEAQELLVHTAW 
1luf_MuSK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31199671.i  ED~~~~~CVAT~~~~~~~~~~~~~~~YLQFCYNDWALIEEKKERGDVIKSRGH~FRLPNCEELPRYNKTAKPPVCSHVGLTELVSE~~~EVTYDCRMGNGRFYLGTVN~VTSTGIPCQKWDSQEPHSHHKPPLVFAELQD~~~~~~~~~AEN~~~~YCRNAGGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EP~~~~~~~~~~~~ 
17137372.f  ED~~~~~CQAT~~~~~~~~~~~~~~~HLQFCYNDWVLIEEKKERNMFIKSRGH~FRLPNCSSLPHYNASMRRPNCSYIGLTELKES~~~EVSYDCRNGNGRFYMGTMN~VSKSGIPCQRWDTQYPHKHFQPPLVFHQLLE~~~~~~~~~GEN~~~~YCRNAGGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EP~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28893571.m  PD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDISKTIENVRQEAKLFAMLKHPNIIALRGVCLKEPNLCLVMEFARGGPLNRVLSGKRIPPDILVNWAVQIARGMNYLHDEAIVPIIHRDLKSSNILILQKVE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NG 
25146927.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RPLFYQKTYRVFTKDAAEGDHLSGDLRFEVCTNGSCDAIEKHVSHLGLINGTIDDFIIVEYPYKQEIQIVVFLIVICLLIVVSALAFYHRLKLQSFLREKILSFRKRIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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25146659.w  TQYEGTVAQTSSGKQCAPWIDS~~TSRDFNVHRFPELMNSKNYCRNP~~GGKKSRPWCYSKP~~MGQEEYCDVPQCPSDMYPHLNDKKVEGSTKGGVSESVTALWDSLDPTMQVALVGGGVFFSLLLLLLFCCACCCRAKKKSQKTRHQNAHCSSAPSVINSAANSAYYRKLNG~~~~~~TSTPIMGRVPPHVEMTSLLP 
17532597.w  TQYEGTVAQTSSGKQCAPWIDS~~TSRDFNVHRFPELMNSKNYCRNP~~GGKKSRPWCYSKP~~MGQEEYCDVPQCPSDMYPHLNDKKVEGSTKGGVSESVTALWDSLDPTMQVALVGGGVFFSLLLLLLFCCACCCRAKKKSQKTRHQNAHCSSAPSVINSAANSAYYRKLNG~~~~~~TSTPIMGRVPPHVEMTSLLP 
31216714.i  ASYRGIMDRTKSSKICMRWSKLMHTMS~~~~~EFPHLAG~HNYCRNPPHAGPMDAPWCYVD~~MQKTIEYCDIPKCS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERMWMYIIIGFVAVISPLFIG~~IGVFCCRKYRKHGVSNIQNINLPNADKNIYGNSRLNSPIEMTSLIANQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STGAASR 
17136878.f  STYRGVANVSASGKPCLRWSWLMKEIS~~~~~DFPELIG~QNYCRNP~~GSVENSPWCFVDSSRERIIELCDIPKCA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DKIWIAIVGTTAAIILIFIIIFAIILFKRRTIMHYGMRNIHNINTPSADKNIYGNSQLNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQ 
31543600.m  ADYRGMASTTKSGHQCQPWALQHPHSHRLSSTEFPELGGGHAYCRNP~~GGQMEGPWCFTQN~KNVRVELCDVPPCS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRDG~~~SKMGILYILVPSIAIPLVIACLFFLVCMCRNKQKASASTPQRRQLMASP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQ 
34873879.m  TDYRGMASTTKSGHQCQPWALQHPHSHRLSSTEFPELGGGHAYCRNP~~GGQMEGPWCFTQN~KNVRVELCDVPPCS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRDG~~~SKMGILYILVPSIAIPLVIACLFFLVCMCRNKQKASASTPQRRQLMASP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQ 
ROR2.h      MDYRGTASTTKSGHQCQPWALQHPHSHHLSSTDFPELGGGHAYCRNP~~GGQMEGPWCFTQN~KNVRMELCDVPSCS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRDS~~~SKMGILYILVPSIAIPLVIACLFFLVCMCRNKQKASASTPQRRQLMASP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQ 
31560493.m  VDYRGTVSVTKSGRQCQPWNSQYPHTHSFTALRFPELNGGHSYCRNP~~GNQKEAPWCFTLD~ENFKSDLCDIPACD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKDSKEKNKMEILYILVPSVAIPLAIAFLFFFICVCRNNQKSSS~PPVQRQPKPVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GQ 
ROR1.h      VDYRGTVSVTKSGRQCQPWNSQYPHTHTFTALRFPELNGGHSYCRNP~~GNQKEAPWCFTLD~ENFKSDLCDIPACD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKDSKEKNKMEILYILVPSVAIPLAIALLFFFICVCRNNQKSSS~APVQRQPKHVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GQ 
13592003.m  NELKAVSPLCRPAAEALLCNHLFQECSPGVLPTPMPICREYCLAVKELFCAKEWLAMEGKTHRGLYRSGMHFLPVPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CSKLPSMHQDPTACTRLPYLDYKKENITTFPSITSSKPSVDIPNLP~ASTSSFAVSPAYSMTVIISIMSCFAVFALLTITTLYCCRRRREWKNKKRESA 
6754896.m   NELKAVSPLCRPAAEALLCYHLFLECSPGVVPTPMPICREYCLAVKELFCAKEWQAMEGKAHRGLYRSGMHLLPVPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CRKLPSMHRDPTACTRLPYLDYKKENITTFPSITSSRPSADIPNLP~ASTSSFAVSPAYSMTVIISIVSSLALFALLTIVTLYCCRRRKEWKNKKREST 
MUSK.h      NELKVVSPVCRPAAEALLCNHIFQECSPGVVPTPIPICREYCLAVKELFCAKEWLVMEEKTHRGLYRSEMHLLSVPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CSKLPSMHWDPTACARLPHLDYNKENLKTFPPMTSSKPSVDIPNLPSSSSSSFSVSPTYSMTVIISIMSSFAIFVLLTITTLYCCRRRKQWKNKKRESA 
1luf_MuSK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAMESA 
31199671.i  ~~~~~~TPWCYTMDKTVRWQACDIPLCPNST~DASDIRGKIDMTMESVFTPSMIFLLSGIGFVAIVLLHLMVLLCYR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSRHRRNRRQSGAAG~~~~~~~~~~~~~YNPTATAQDGQ~~GIDIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLPSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNYHR~ 
17137372.f  ~~~~~~HPWCYTVDESVRWQHCDIPMCPDYV~DPNAVDLNTPIKMEKFFTPSMIFLLAGIGFVAIVTLHLMILLVYK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSKHKDYSQPAGAAT~~~~~~~~~~~~~AECSVSMRGGGDCGGNLNTSRETLGGNGNTNTLAKWGTIRST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATIHSN 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSVF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28893571.m  DLSNKILKITDFGLAREWHRTTKMSAAGTYAWMAPEVIRASMFSKGS~~~~~~~DVWSYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
25146927.w  ~~~~~~~~~~LAQELQTRRASQETEETLLRLEERSSLASDYTNMTLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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25146659.w  SAQHLGPPPYPMDQHLQQARRFPSQEPIDDNSYKVFEITPSQLSVREKIGEGQFGVVHSGIYTSGLFAPEPMAVAVKKCRHDATNAERAQLEQEIRAVATFDHPNVIKLIGVCYMDNSLLAVFEYMVHGDLHELLKVRVPPADHDMG~~~~~~~~~~~~~~GITEANAEFLYIATQIALGMEYLASMSFVHRDLATRNCL 
17532597.w  SAQHLGPPPYPMDQHLQQARRFPSQEPIDDNSYKVFEITPSQLSVREKIGEGQFGVVHSGIYTSGLFAPEPMAVAVKKCRHDATNAERAQLEQEIRAVATFDHPNVIKLIGVCYMDNSLLAVFEYMVHGDLHELLKVRVPPADHDMG~~~~~~~~~~~~~~GITEANAEFLYIATQIALGMEYLASMSFVHRDLATRNCL 
31216714.i  NAENGGIQGLTTGQPGNGHNPGQSSQSRNNGISRVPQYTLQDVRFVEELGEGAFGKVYKGELTQKN~~GERIFVAVKALKENASAKTQADFKREIELISDLKHDNIVCILGVVLKEEPLCMLFEYMAQGDLHEFLIANSPNEGKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSQLQFLLIAQQICDGMEYLASHHYVHRDLAARNCL 
17136878.f  DAGRGNLGNLSDHVALN~~~~~~SKLIERNTLLRINHFTLQDVEFLEELGEGAFGKVYKGQLLQPN~~KTTITVAIKALKENASVKTQQDFKREIELISDLKHQNIVCILGVVLNKEPYCMLFEYMANGDLHEFLISNSPTEGKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSQLEFLQIALQISEGMQYLSAHHYVHRDLAARNCL 
31543600.m  DMEMPLIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHK~QAKLKEISLSTVRFMEELGEDRFGKVYKGHLFGPAPGEPTQAVAIKTLKDKAEGPLREEFRQEAMLRARLQHPNIVCLLGVVTKDQPLSMIFSYCSHGDLHEFLVMRSPHSDVG~~~~~~~~STDDDRTVKSALEPPDFVHVVAQIAAGMEFLSSHHVDHKDLATRNVL 
34873879.m  DMEMPLIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHK~QAKLKEISLSTVRFMEELGEDRFGKVYKGHLFGPAPGEPTQVVAIKTLKDKAEGPLREEFRQEAMLRARLQHPNIVCLLGVVTKDQPLSMVFSYCCHGDLHEFLVMRSPHSDVG~~~~~~~~STDDDRTVKSALEPPDFVHVVAQIAAGMEFLSSHHVVHKDLATRNVL 
ROR2.h      DMEMPLIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QHK~QAKLKEISLSAVRFMEELGEDRFGKVYKGHLFGPAPGEQTQAVAIKTLKDKAEGPLREEFRHEAMLRARLQHPNVVCLLGVVTKDQPLSMIFSYCSHGDLHEFLVMRSPHSDVG~~~~~~~~STDDDRTVKSALEPPDFVHLVAQIAAGMEYLSSHHVVHKDLATRNVL 
31560493.m  NVEMSMLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AYKPKSKAKELPLSAVRFMEELGECTFGKIYKGHLYLPG~MDHAQLVAIKTLKDYNNPQQWTEFQQEASLMAELHHPNIVCLLGAVTQEQPVCMLFEYMNQGDLHEFLIMRSPHSDVGC~~~~~~~SSDEDGTVKSSLDHGDFLHIAIQIAAGMEYLSSHFFVHKDLAARNIL 
ROR1.h      NVEMSMLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AYKPKSKAKELPLSAVRFMEELGECAFGKIYKGHLYLPG~MDHAQLVAIKTLKDYNNPQQWMEFQQEASLMAELHHPNIVCLLGAVTQEQPVCMLFEYINQGDLHEFLIMRSPHSDVGC~~~~~~~SSDEDGTVKSSLDHGDFLHIAIQIAAGMEYLSSHFFVHKDLAARNIL 
13592003.m  AVTLTTLPSELLLDRLHPNPMYQRMPLLLNPKLLSLEYPRNNIEYVRDIGEGAFGRVFQARAPGLLPYEPFTMVAVKMLKEEASADMQADFQREAALMAEFDNPNIVKLLGVCAVGKPMCLLFEYMAYGDLNEFLRSMSPHTVCSLSHSDLSTRARVSSPGPPPLSCAEQLCIARQVAAGMAYLSERKFVHRDLATRNCL 
6754896.m   AVTLTTLPSELLLDRLHPNPMYQRMPLLLNPKLLSLEYPRNNIEYVRDIGEGAFGRVFQARAPGLLPYEPFTMVAVKMLKEEASADMQADFQREAALMAEFDNPNIVKLLGVCAVGKPMCLLFEYMAYGDLNEFLRSMSPHTVCSLSHSDLSTRARVSSPGPPPLSCAEQLCIARQVAAGMAYLSERKFVHRDLATRNCL 
MUSK.h      AVTLTTLPSELLLDRLHPNPMYQRMPLLLNPKLLSLEYPRNNIEYVRDIGEGAFGRVFQARAPGLLPYEPFTMVAVKMLKEEASADMQADFQREAALMAEFDNPNIVKLLGVCAVGKPMCLLFEYMAYGDLNEFLRSMSPHTVCSLSHSDLSMRAQVSSPGPPPLSCAEQLCIARQVAAGMAYLSERKFVHRDLATRNCL 
1luf_MuSK   AVTLTTLPSELLLDRLHPNPMYQRMPLLLNPKLLSLEYPRNNIEYVRDIGEGAFGRVFQARAPGLLPYEPFTMVAVKMLKEEASADMQADFQREAALMAEFDNPNIVKLLGVCAVGKPMCLLFEYMAYGDLNEFLRSMSPHTVCSLSHSDLSTRARVSSPGPPPLSCAEQLCIARQVAAGMAYLSERKFVHRDLATRNCL 
31199671.i  ~~~~~~~~~~~~~TGAQLN~~~~~~~~~~~PKLEKLEFPRNNIIYIKDLGQGAFGRVFQAKAPGLVAGEDFTLVAVKMLKDEASQDLQVDFEREACLLAEFDHPNIVKLLGVCAIGRPMCLLFEFMARGDLNEFLRQCSPFAQQNRADSIS~~~~~~~~~~~TELSHGDLLNIAHQIASGMVYLSERKFVHRDLATRNCL 
17137372.f  CVALTTVTNVSDAKGTKPN~~~~~~~~~~~ARLEKLEYPRGDIVYVRSLGQGAFGRVFQARAPGLVPDQEDLLVAVKMLKDDASDQMQMDFEREACLLAEFDHPNIVRLLGVCALGRPMCLLFEYMAPGDLSEFLRACSPYATHQAPTQDR~~~~~~~~~~~LQLNELHLLQMAANIAAGMLYLSERKFVHRDLATRNCL 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLGVVSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENN~~~~~~~~~~~~~~PGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKFVHRDLAARNCM 
28893571.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLLWELLTGEVPFRGIDGLAVAYGVAMNKLALPIPSTCPEPFAKLMEDCWNP~~~~~DPHSRPSFTSILDQLTTIEESGFFEMPKDSFHCLQDDWKHEIQEMFDQLRAKEKELR~~~~~~~~~~~~~~~~~~TWEEELTRAALQQKNQEELLRRREQELAEREIDILE 
25146927.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FIDMGNIEIHEMLGKGHFGEVYLASWDYTG~~~~PRSVAVKSIR~~~~~RVDMATEKEARVLQDLEHPNIVKLYGMTRNNFNLLLVFEHMNHGDLKTYLEQRAPVKSVYLQYP~~~~~~~~~~~~~PPLVIDELKWIIKEITTGLVYLVEQSIVHRDLAARNCL 
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25146659.w  VGDTRTIKIADFGLMRTSYGSDYYKMLHRSWMPVRWMSKEAIEQGRFSEASDVWSFGVTLWEIWSFGRQ~~PYEGASNQQVIELVANRHLLECPHNCPTNIYSLMVECWHENIERRPTFSEIRSRLQSWSLASPAHSILQQHNNRAGSHSGSSGAGRPPTHQRGYPSQKLHRRVEGASPLMKRHDANYAYSEDGDSD~~~ 
17532597.w  VGDTRTIKIADFGLMRTSYGSDYYKMLHRSWMPVRWMSKEAIEQGRFSEASDVWSFGVTLWEIWSFGRQ~~PYEGASNQQVIELVANRHLLECPHNCPTNIYSLMVECWHENIERRPTFSEIRSRLQSWSLASPAHSILQQHNNRAGSHSGSSGAGRPPTHQRGYPSQKLHRRVEGASPLMKRHDANYAYSEDGDSD~~~ 
31216714.i  VGDNLTVKISDFGLSRDIYSSDYYRVQSKSLLPVRWMPSESILYGKFTTESDVWSFGVVLWEIYSYGLQ~~PYYGYSNQEVINMVRARQLLPCPESCPSAVYSLMVECWHEQAVRRPTFPEIGHRLKIWYQAQKRSEQNEQGGFNRKGSMLSVNTNRMSSQGNLNIATPSSSSSHHSLSRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17136878.f  VNEGLVVKISDFGLSRDIYSSDYYRVQSKSLLPVRWMPSESILYGKFTTESDVWSFGVVLWEIYSYGMQ~~PYYGFSNQEVINLIRSRQLLSAPENCPTAVYSLMIECWHEQSVKRPTFTDISNRLKTWHEGHFKASNPEM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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